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Podmienky na absolvovanie predmetu

Student si pripravi a prezentuje (powerpoint) aktualne témy vybrané z oblasti najnovsich
poznatkov z genomiky zadané garantom predmetu. Student aktivne participuje na seminaroch,
kladie otazky k prezentaciam, vyzaduje sa diskusia. Taktiez zodpovedanie otéazok preverujucich
vedomosti tykajucich sa genomiky. Pisomna, resp. Ustna skuska. Po¢as semestra Student
vypracuje prace na zadanu téemu (40% bodov), prezentuje a diskutuje k praci (40% bodov),
zodpovedanie otazok preverujucich vedomosti (20% bodov).

Vysledky vzdelavania

Student po Uspesnom absolvovani predmetu nadobudne znalosti a rozsiri si vedomosti:
novych poznatkoch v molekularnej biologii, genetike, biochémii a genomike,

novych trendoch a postupoch v molekularnej biologii, genomike a medicine,

novych metodach v Studovani a analyze biologickych systemov,

moznostiach uplatnenia absolventa vo vedeckej alebo diagnostickej praxi a rieSeni
praktickych uloh.

Student bude schopny komplexne chapat a pristupovat k rie$eniu problematiky a
efektivne, systémovo vyuzit noveé poznatky, ktoré ziska v naslednych
Specializovanych predmetoch studia.

Student si vylepsi svoje prezentaéné schopnosti.

Student nadobudne kompetenciu aplikovat nové postupy genomiky vo vyskume a v
praxi.

Struéna osnova predmetu

1. Metody komparativnej a evolu¢nej genomiky

2. Metody funkénej genomiky a transkriptomiky

3. Technologie DNA mikroCipov aich vyuzitie v praxi

4. Analyzy genetickej transformacie, expresie genov

5. Personalizovana genomicka medicina

6. CRISPR-CAS9 technologia a jej vyuzitie

7. Vyuzitie kmenovych buniek v biologii a regenerativnej medicine

8. Technologie masivneho paralelného sekvenovania gendmov - 2. generacia
sekvenovania



9. Technologie celomolekulového sekvenovania - 3. generacia sekvenovania

10. Technologie celomolekulového masivneho paralelného sekvenovania - 4. generacia
sekvenovania

11. Genomicke databazy

12. Bioinformaticke postupy v genomickych technologiach

13. Metagenomicke a epigenomicke pristupy aich vyuzitie

Odporucana literatura
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Najnovsie review publikacie z vedeckych ¢asopisov na vybranu téemu.

Jazyk, ktorého znalost je potrebna na absolvovanie predmetu

1. slovensky jazyk
2. anglicky jazyk

Poznamky

Povinne volitelny predmet. Predmet je profilovy.

2 hodiny prednasok/ 2 hodiny seminarov tyzdenne.

Vzdelavacia ¢innost sa uskutocnuje prezen¢nou formou kombinovanou s e-learningom (on-line Studijny
material, on-line konzultacie).



