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Podmienky na absolvovanie predmetu

Vlypracovanie prace na zadanu tému v oblasti genomiky (40 % bodov), prezentovanie a diskusia k praci (40
% bodov), zodpovedanie otazok preverujucich vedomosti tykajucich sa genomiky (20 % bodov).

PriebeZzné hodnotenie

Vlypracovanie prace na zadanu tému v oblasti genomiky (40 % bodov), prezentovanie a diskusia k praci (40
% bodov), zodpovedanie otazok preverujucich vedomosti tykajucich sa genomiky (20 % bodov).

Zaverecéné hodnotenie

Vlypracovanie prace na zadanu tému v oblasti genomiky (40 % bodov), prezentovanie a diskusia k praci (40
% bodov), zodpovedanie otazok preverujucich vedomosti tykajucich sa genomiky (20 % bodov).

Vysledky vzdelavania

- Student nadobudne vedomosti o novych postupoch, metddach a trendoch v molekularnej bioldgii,
genetike, biochémii a genomike, medicine, v Studovani a analyze biologickych systemov.

- Student ziska teoretické zaklady kompetencie na uplatnenie sa vo vedeckej alebo diagnostickej praxi a
rieSeni praktickych uloh.

Struéna osnova predmetu

1. Metody komparativnej a evolu¢nej genomiky

2. Metody funkénej genomiky a transkriptomiky

3. Technologie DNA mikrocCipov aich vyuzitie v praxi

4. Analyzy genetickej transformacie, expresie genov

5. Personalizovana genomicka medicina

6. CRISPR-CAS9 technologia a jej vyuzitie

7. Vyuzitie kmenovych buniek v bioldgii a regenerativnej medicine

8. Technologie masivneho paralelného sekvenovania genémov - 2. generacia sekvenovania
9. Technologie celomolekuloveho sekvenovania - 3. generacia sekvenovania

10. Technologie celomolekuloveho masivneho paralelného sekvenovania - 4. generéacia sekvenovania
11. Genomicke databazy a bioinformaticke postupy v genomickych technologiach

12. Metagenomicke a epigenomicke pristupy aich vyuzitie



Odporucana literatura
- J.Radvanszky, T. Szemes: Uvod do biomedicinskych aplikacii vysokoparalelného sekvenovania.
Bratislava, CVTI SR, 2021, ISBN 978-80-89965-89-2

« Next Generation Sequencing: Advances, Apeditor. Rijeka (HR): InTech; 2016 Jan 14. Applications and
Challenges [Internet]. Kulski JK

« Arthur M Lesk, A. M.: Introduction to Genomics. Oxford University Press, 2012
- Pevsner, J.: Bioinformatics and Functional Genomics, Wiley-Blackwell, 2015
« Review publikacie z vedeckych ¢asopisov.

Jazyk, ktorého znalost je potrebna na absolvovanie predmetu

1. slovensky jazyk
2. anglicky jazyk



